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IAAS

Mayor 
morbilidad

Mayor 
mortalidad

Aumento tiempo 
hospitalización

Mayor gasto

Deterioro calidad 
de vida 

Se estima que entre 5-
15% de los pacientes 

hospitalizados adquirirán 
una IAAS, lo que 

representa una carga 
económica significativa.

Sin embargo, un 
porcentaje de ellas son 
evitables sí se aplican 
medidas efectivas de 

prevención y control de 
infecciones.







Carbapenémicos



Carbapenemasas





Objetivo
• Identificar y caracterizar la presencia de

Enterobacterales y No Fermentadoras, de
origen ambiental y clínico, resistentes a
antimicrobianos desde dos centros
hospitalarios chilenos.



H01

H02

Muestras ambientales Muestras clínicas







Resultados



H01

H01

H02

H02



H01 H02

AMK: amikacina, AMC: amoxicilina/ ácido clavulánico, ATM: aztreonam, CTX: cefotaxima, CAZ: ceftazidima, C/A: ceftazidima/ ácido 
clavulánico, C/T: ceftolozano/ tazobactam, CIP: ciprofloxacino, COL: colistina, ERTA: ertapenem, GEN: gentamicina, IPM: imipenem, 
MEM: meropenem, TZP: piperacilina/ tazobactam, TIG: tigeciclina, TOB: tobramicina y SXT: trimetoprim/ sulfametoxazol. *: Ensayo 
no realizado



H01 y H02

AMK: amikacina, AMC: amoxicilina/ ácido clavulánico, ATM: aztreonam, CTX: cefotaxima, CAZ: ceftazidima, C/A: ceftazidima/ ácido 
clavulánico, C/T: ceftolozano/ tazobactam, CIP: ciprofloxacino, COL: colistina, ERTA: ertapenem, GEN: gentamicina, IPM: imipenem, 
MEM: meropenem, TZP: piperacilina/ tazobactam, TIG: tigeciclina, TOB: tobramicina y SXT: trimetoprim/ sulfametoxazol. *: Ensayo 
no realizado



H01 H02



H01H01



H02 H02



H01 H02

AMK: amikacina, AMC: amoxicilina/ ácido clavulánico, ATM: aztreonam, CTX: cefotaxima, CAZ: ceftazidima, C/A: ceftazidima/ ácido clavulánico, C/T: ceftolozano/ tazobactam, 
CIP: ciprofloxacino, COL: colistina, ERTA: ertapenem, GEN: gentamicina, IPM: imipenem, MEM: meropenem, TZP: piperacilina/ tazobactam, TIG: tigeciclina, TOB: tobramicina y 
SXT: trimetoprim/ sulfametoxazol. *: Ensayo no realizado

H01 H02



H01

Identificación de genes carbapenemasas cepas ambientales H01 Identificación de genes carbapenemasas cepas ambientales H02

H02



Distribución de especies observadas en las 63 muestras analizadas, clasificados en base a datos genómicos



Distribución de secuenciotipos en las distintas especies observadas en la muestra de 63 aislados, según los esquemas de MLST disponibles.



Distribución del número de genes de resistencia encontrado en cada genoma, agrupados según la especie (A), o según el origen clínico o
ambiente (B y C).



Variedad y prevalencia de genes de resistencia identificados en la colección de 63 genomas estudiados. El área de cada cuadrado en
proporcional a la abundancia relativa del respectivo gen en el universo de genes identificados.



Agrupamiento de los 63 aislados en base a su perfil de genes de resistencia. Se destacan los principales genes de resistencia compartidos entre los distintos grupos de
aislados que comparten un perfil similar. En base a los perfiles, se definieron 8 grupos que comparten genes de resistencia (indicados con recuadros fucsia y amarillo).



Grado de Clonalidad
Calculo de la identidad promedio de nucleótidos (ANI) a 
nivel de genoma completo.



H01

H02

P. aeruginosa H02 NF-40-82   ST654
P. aeruginosa H02-5 ST654
P. aeruginosa VA173 ST654

P. aeruginosa H02 NF-49-96   ST309
P. aeruginosa H02-10 – 2023  ST309

K. pneumoniae H01 44-181   ST25
K. pneumoniae H01-17 -2023 ST25
K. pneumoniae H01-20 – 2023 ST25
K. pneumoniae H02-19 – 2023         ST25

Lavamanos sala 
procedimientos

Lavamanos 
habitación 526

Lavacopas





Las salas limpias de la NASA están diseñadas para minimizar la
contaminación biológica durante la construcción de naves espaciales. A
pesar de estrictos protocolos de limpieza y control ambiental, ciertos
microorganismos resistentes logran persistir en estos entornos.



Conclusiones

• Se identificaron clones resistentes tanto en
ambientes clínicos como ambientales,
compartiendo genes clave de resistencia (ej:
blaKPC, blaNDM).

• La identificación de STs comunes en diferentes
orígenes sugiere transmisión cruzada.

• Los lavamanos y superficies compartidas
podrían actuar como reservorios de bacterias
multirresistentes.

• La vigilancia genómica permite trazar rutas de
transmisión y debe incorporarse en estrategias de
control de IAAS.



Gracias
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